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Studienplan: Biologische Chemie

Pflichtprogramm:

CH3181 Biologische Chemie D/E
(Sieber, Sattler, Nedialkova, Westmeyer, Haslbeck)VS WS 3 SWS 5 ECTS
CHO0226 Molekulare Medizin D
(Groll, Huber) VS WS 3SWS S5ECTS
CH3182 Forschungspraktikum Molekularbiologie und Proteinbiologie D/E
(Groll, Buchner, Sattler, Zeymer, XXX) P WS/SS 10 SWS 10 ECTS
Wahlprogramm: (2 Module frei wahlbar)
CH3184 Biomoleculare NMR-Spectroscopy E
(Sattler/Gemmecker) VP WS/SS 3SWS S5 ECTS
CH3044 Proteinchemie D/E
(Zeymer) VU SS 3SWS 5ECTS
CH3037= Molekulare Biotechnologie
NATO0010 Allgemeine und Molekulare Biotechnologie D
(Buchner, Haslbeck) VS SS 5SWS S ECTS
CHO0663/ Zellulare Biochemie 1 und/oder 2 D/E
CHO0437 (Feige, Buchner) VU SS 3SWS 5ECTS
CHO0156 Chemie der Wirkstoffkunde E
(Casini) VU SS 3SWS 5ECTS




Forschungspraktikum
Molekularbiologie und Proteinbiologie
,nur“ im Schwerpunkt!

« 8 Wochen (ca. 240-260 Stunden Labor), ganztags,

Mitarbeit an einem aktuellen Forschungsthema
(Informationen zu Forschungsthemen: vgl. homepages
der Arbeitskreise)

e Zeitraum nach Absprache
* in den Arbeitskreisen

Groll, Buchner, Nedialkova, Sattler, Reif, Sieber, Casini,
Zeymer, Feige, Hagn, Plitzko, Mann, Westmeyer,
Strittmatter, eftc.

Organisation/Infos/Notenverbuchung: Dr. Martin Haslbeck



Als Chemiker in der BC, geht das”?
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Heat Shock Protein Sipl Is Regulated by pH-

: : c e o : Dependent Conformational Changes,
Vermutlich gibt es ein ahnliches Protein Moﬁ)ecmar Cell 58.1-12. June 18 2015

auch im Menschen.

Embryonalentwicklung zustandig ist.
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